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UNIVERSIDADE FEDERAL RURAL DO RIO DE JANEIRO
PRO-REITORIA DE PESQUISA E POS-GRADUACAO
SECRETARIA ACADEMICA DE POS-GRADUAGCAO (SAPG)

PROGRAMA ANALITICO
DISCIPLINA

Cadigo: 1B-1407 Nome: Genética Molecular e suas Aplicagdes no
Melhoramento Animal

Créditos*: 3 (T-3 e P0O) Carga horéria: 45T e 00P. Carga horaria total= 45 horas

*Cada crédito Tedrico corresponde a 15 horas-aula e cada Pratico a 30 ou 45 horas.

DEPARTAMENTO DE GENETICA

INSTITUTO DE BIOLOGIA

PROFESSORA: Maria Amélia Menck Soares - SIAPE: 17215-6
E-mail: mamsoares@ufrrj.br

OBJETIVOS:
Possibilitar ao aluno obter conhecimentos sobre técnicas de andlises moleculares e seus
fundamentos tedricos para uso como ferramenta no auxilio ao melhoramento animal.

EMENTA:

Estudo dos mecanismos moleculares envolvidos nos processos de replicacdio do DNA,
transcricdo, processamento de RNA, sintese protéica, enderecamento de proteinas e regulagéo
da expressdo génica. Estudo da organizacdo e funcionamento do genoma, tais como
transposons, RNA de interferéncia e regulacdo epigenética. Descricdo e caracterizacdo de
marcadores moleculares com aplicacgio no melhoramento animal. Ferramentas para
identificacdo de polimorfismos (SNPs), desenho de oligonucleotideos (“primers”),
alinhamento de sequencia e analise de restricao.

CONTEUDO PROGRAMATICO:
1-Introducéo
2-Organizacao do material genético
1.1 Estrutura do DNA, organizacao génica e cromossomica;
1.2 Comparagdo entre diferentes genomas;
1.3 Eucromatina e heterocromatina;
1.4 Sequencias repetitivas e unicas;
1.5 Estados ativos e inativos do material genético.
3-Funcionamento do material genético
1.6 Replicagéo, transcrigéo e traducgéo;
1.7 Regulacédo da expressédo em eucariotos;
1.8 Tipos de RNA,;
1.9 Epigenética.
4-Marcadores moleculares
4.1. Marcadores diretos e indiretos;
4.2. A estratégia do uso de genes candidatos.
5-Bioinformatica
5.1. Busca de genes em banco de dados genéticos e identificacdo de regiGes
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conservadas entre espécies, além de identificacdo de introns, éxons e demais regides
génicas;

5.2. Desenhos de primers;

5.3. Analise de restricdo em softwares gratuitos;

5.4. Alinhamento de sequencias.

METODOLOGIA:

O conteudo tedrico serda ministrado na forma de aulas expositivas, usando multimidia, quadro
e giz. A Avaliacdo sera realizada por meio de duas provas tedricas e um seminario, com notas
que podem variar de zero a dez cada.

A parte pratica serd realizada utilizando-se computador individual com acesso a internet para
possibilitar as analises de sequencias em programas gratuitos. A avaliacdo sera realizada por
meio de um relatdrio sobre o trabalho desenvolvido, com nota que pode variar de zero a dez.
Caso a turma seja composta por participantes sem experiéncia em técnicas de genética
molecular, serd avaliada a possibilidade de substituicdo da parte das analises de
bioinformatica por praticas de laboratério no que se refere a extracdo de DNA, amplificacdo
de fragmentos génicos e eletroforese em gel.

A nota final sera dada pela média aritmética simples de todas as notas.
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